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14h00 : Accueil  des participants et pose des posters


15h15 : Ouverture du colloque


15h45 : Gabriel PELTRE, Ecole Supérieure de Physique et Chimie Industrielles (ESPCI), LECA, Allergie et Environnement. Paris.� ”Présentation des 25 ans de la SFEAP et de l’Apport de l’Electrophorèse dans la Révolution dans les Sciences du Vivant”.


16h25 : Angelika Görg, Technische Universität München, Fachgebiet Proteomik, Freising-Weihenstephan, Germany� ”Past, Present and Future of Gel-Based Proteomics ”. 


17h05 : Mark Mamula Yale University School of Medicine, New Haven, CT, USA.�”Protein Methylations and Modifications in the Biology of Human Disease”. 


18h15 - 20h: Réception à la Mairie de Tours suivie d’un cocktail mixte.





----------------------------------------------------------------------------------------------------


8h00 : Accueil des participants et pose des posters


 9h00 : Michael PRIMIG ; Unité INSERM U625, Rennes �"Towards Total Transcript Profiling of Meiosis and Gametogenesis. 


 9h35 : Pierre Lescuyer; Biomedical Proteomics Research Group, Department of Bioinformatics and Structural Biology, Geneva University, Geneva, Switzerland �"Découverte de Nouveaux Biomarqueurs de Pathologies : Quelle Place pour la Protéomique ?".


10h05 : Pause café,  séance posters


10h45 : Exposé 1 choisi parmi les résumés 


11h05 : Exposé 2 choisi parmi les résumés 


11h20 : Exposé 3 choisi parmi les résumés 


11h40 : Xavier Gidrol ; Service de Génomique Fonctionnelle, CEA, Evry  �Puce à Cellules : Nouveau Concept pour l'Identification de Récepteurs Viraux ou la Recherche de Protéines Cibles des Médicaments. 


12h20 : Déjeuner dans les salons Agnès Sorel


14h00 : Michael  Hecker ; Institute for Microbiology, University Greifswald, Germany�Towards the Entire Proteome of Gram-Positive Bacteria


14h40 : Jean Armengaud; CEA VALRHO, DSV, iBEB, SBTN, LBSP, Service de Biochimie et Toxicologie Nucléaire, Laboratoire de Biochimie des Systèmes Perturbés, Marcoule.�"Le MICMAC des OMICs : l’alliance de ProteOMICs et GenOMICs pour identifier la trousse de secours de la bactérie exotique Deinococcus deserti ". 


15h15 : Exposé 4 choisi parmi les résumés 


15h35 : Pause café, séance posters 


16h15 : Norbert ROLLAND; Laboratoire de Physiologie Cellulaire Végétale /UMR5168 CNRS CEA UJF INRA. Grenoble  �"Surprises Récentes Issues d'Analyses Protéomiques Subcellulaires Ciblant les Chloroplastes et leurs Sous fractions".


16h50 : Exposé 5 choisi parmi les résumés 


17h10: Jean Labarre; Laboratoire de biologie intégrative /SBIGeM/iBiTec-S/DSV, CEA/Saclay �"Couplage des Analyses Protéomiques et Métabolomiques pour l¹Analyse du Métabolisme Soufré chez la Levure". 


17h45 : Exposé 6 choisi parmi les résumés 


18h05 -19h00 : AG SFEAP 


19h30 : Soirée de Gala 


------------------------------------------------------------------------------------------


 8h00 : Accueil des participants


 9h00 : Kathryn LILLEY; Cambridge Centre for Proteomics, University of Cambridge UK�”Mapping the Organelle Proteome”. 


 9h40 : Jens Andersen; CEBI - Center for Eksperimentel Bioinformatik Denmark. �“Mass Spectrometry-Based Proteomics of Cell Organelles and Signaling Networks” 


10h20 : Pause café et séance posters


11h00 : Heribert HIRT ; “Génomique végétale” INRA–CNRS–Université d’Evry�”Phosphorylation Spécifique d'une Protéine de la Cellule Hôte sous Contrôle de l'Agro Bactérie ”.


11h35 : Exposé 7 choisi parmi les résumés 


11h55 : Exposé 8 choisi parmi les résumés 


12h30 : Déjeuner dans les salons Agnès Sorel


14h00 : John S. Cottrell; Matrix Science, London, UK�”An Integrated Approach to Protein Identification and Quantitation” 


14h40 : Exposé 9 choisi parmi les résumés 


15h00 : Exposé 10  choisi parmi les résumés 


15h20 : Pause et présentation posters 


15h40 : Ioannis Xenarios; Swiss institute of Bioinformatics. Vital-IT Group - Quartier Sorge – Batiment Genopole, Lausanne. Suisse �”Interactomique. Modélisation et Prédiction des Interactions Protéines/protéines et Analyse de la Perturbation de Réseaux de Régulation” 


16h10 : Henning Hermjakob; EMBL Outstation, European Bioinformatics Institute, Wellcome Trust Genome Campus, Hinxton, Cambridge, U.K. �”The HUPO Proteomics Standards Initiative - Overcoming the Fragmentation of Proteomics Data”.


16h50 : Remise des prix des posters et présentation des posters sélectionnés 


17h00 : Fin du Colloque








Soumission des abstracts avant 20 Juin pour sélection des exposés oraux et inscriptions à partir du site internet du Congrès SFEAP Tours 2008 :   http://sfeap.free.fr/
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